
Errata zu Bioinformatik Interaktiv, zweite Auflage 

Die folgende Aufzählung enthält Korrekturen, die für das Verständnis wichtig sind. 

Sie sind im ersten Nachdruck behoben; siehe Impressum. 

 

Seite 39, Formel ganz unten: 
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Seite 64, Formel (4.1): Hier wird stillschweigend q = 1 – p angenommen. 

Seite140,  Zeile 4:  „Hierbei ist 1 < i < n“  

Seite 168 Zeile 4: d(x, y) ≥ 0, d(x, y) = 0 ↔ x = y 

Seite 181, Formel (9.7): Für H und V gilt: 
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Seite 192: 
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Seite 193: „Hierbei ist F die Anzahl von Kombinationen, die diesen KV haben.“ 

Seite 202: „Die Matrizen selbst sind symmetrisch, sodass M(asi,asj) = M(asj,asi) gilt. 

Seite 203:  

Cys  12 
Gly  -3   5 
Pro  -3  -1   6 
Ser   0   1   1   1 
Ala  -2   1   1   1   2 
Thr  -2   0   0   1   1   3 
Asp  -5   1  -1   0   0   0   4 
Glu  -5   0  -1   0   0   0   3   4 
Asn  -4   0  -1   1   0   0   2   1   2 
Gln  -5  -1   0  -1   0  -1   2   2   1   4 
His  -3  -2   0  -1  -1  -1   1   1   2   3   6 
Lys  -5  -2  -1   0  -1   0   0   0   1   1   0   5 
Arg  -4  -3   0   0  -2  -1  -1  -1   0   1   2   3   6 
Val  -2  -1  -1  -1   0   0  -2  -2  -2  -2  -2  -2  -2   4 
Met  -5  -3  -2  -2  -1  -1  -3  -2   0  -1  -2   0   0   2   6 
Ile  -2  -3  -2  -1  -1   0  -2  -2  -2  -2  -2  -2  -2   4   2   5 
Leu  -6  -4  -3  -3  -2  -2  -4  -3  -3  -2  -2  -3  -3   2   4   2   6 
Phe  -4  -5  -5  -3  -4  -3  -6  -5  -4  -5  -2  -5  -4  -1   0   1   2   9 
Tyr   0  -5  -5  -3  -3  -3  -4  -4  -2  -4   0  -4  -5  -2  -2  -1  -1   7  10 
Trp  -8  -7  -6  -2  -6  -5  -7  -7  -4  -5  -3  -3   2  -6  -4  -5  -2   0   0  17 
     Cys Gly Pro Ser Ala Thr Asp Glu Asn Gln His Lys Arg Val Met Ile Leu Phe Tyr Trp

Tab. 11.1: Die PAM 250-Matrix. 

  



Seite 206: 

  
Ala  4   
Arg -1   5    
Asn -2   0   6   
Asp -2  -2   1   6   
Cys  0  -3  -3  -3   9   
Gln -1   1   0   0  -3   5   
Glu -1   0   0   2  -4   2   5   
Gly  0  -2   0  -1  -3  -2  -2   6   
His -2   0   1  -1  -3   0   0  -2   8   
Ile -1  -3  -3  -3  -1  -3  -3  -4  -3   4   
Leu -1  -2  -3  -4  -1  -2  -3  -4  -3   2   4   
Lys -1   2   0  -1  -3   1   1  -2  -1  -3  -2   5   
Met -1  -1  -2  -3  -1   0  -2  -3  -2   1   2  -1   5  
Phe -2  -3  -3  -3  -2  -3  -3  -3  -1   0   0  -3   0   6   
Pro -1  -2  -2  -1  -3  -1  -1  -2  -2  -3  -3  -1  -2  -4   7   
Ser  1  -1   1   0  -1   0   0   0  -1  -2  -2   0  -1  -2  -1   4   
Thr  0  -1   0  -1  -1  -1  -1  -2  -2  -1  -1  -1  -1  -2  -1   1   5  
Trp -3  -3  -4  -4  -2  -2  -3  -2  -2  -3  -2  -3  -1   1  -4  -3  -2  11   
Tyr -2  -2  -2  -3  -2  -1  -2  -3   2  -1  -1  -2  -1   3  -3  -2  -2   2   7  
Val  0  -3  -3  -3  -1  -2  -2  -3  -3   3   1  -2   1  -1  -2  -2   0  -3  -1   4  
    Ala Arg Asn Asp Cys Gln Glu Gly His Ile Leu Lys Met Phe Pro Ser Thr Trp Tyr Val 
Tab. 11.2: Die BLOSUM 62-Matrix.  

 

Seite 207: „Die Matrix-Entropie für die Matrix S wurde von Altschul [5] definiert als 

,
( ) : ( , )

i ji j as as
i j

H S q as as s  “ 

Seite 234: 

„Hierbei ist ( , ) ( ) ( ) as asi j
s

i j i jr as as f as f as e
 .“ 

Seite 267: 

„Eine Matrix ist additiv genau dann, wenn für beliebige vier Objekte Indices i, j, k, l 

gefunden werden können, so dass gilt:“ 

 

Seite 276: Formel (14.4): 
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„Für die 16 l-Werte …“ 

 

Seite 280 : „Alle Bäume Qi mit mi := max(m1, m2, m3)…“ 

 

 

 

 

 

 

 

 



Seite 354: 

 

Seite 368: 

 

Seite 368: 

 

für A[0][.]:  L C I E F - P C C H     
 0 m1 i1 m2 m3 m4 d5 m6 m7 m8 m9     

für A[1][.]:  L I E F T P C V H      
 0 m1 m2 m3 m4 m5 m6 m7 m8 m9      

für A[2][.]:  L Y E T T P I C H     (16.32)
 0 m1 m2 m3 m4 m5 m6 m7 m8 m9      

für A[3][.]:  L I E - T P C C H      
 0 m1 m2 m3 d4 m5 m6 m7 m8 m9      

für A[4][.]:  W L I E F - P Q C C H Y   
 0 i0 m1 m2 m3 m4 d5 m6 i6 m7 m8 m9 i9   

 

Seite 414, Formel (19.2): 
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Seite 420 erste Formel: 

( ) exp( / ( )) Bp E E k T  



Seite 420 zweite Formel: 

  1 2 2 1( , , ) : exp( ( ) / ( ))Bp E E T E E k T  

 

Seite 421: Algorithmus 19.1, Zeile 9: „Erniedrige Temperatur“ 

Seite 457: Überschrift: „Paarweises Alignment von HMMs“ 

Seite 473: „wurde die Positive-inside-Regel abgeleitet.“ 

Seite 519 2-letzte Formel: 
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